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论文答辩情况和学位授予决议书

答 辩 人                                   
论文题目                                   
指导教师                                     
学位类别                                     

学科(专业)                                 
研究方向                                   
培养单位                                   
中国科学院研究生院制

填 表 说 明

1. 本表内容须真实、完整、准确。

2. “学位类别”名称填写：哲学博士、教育学博士、理学博士、工学博士、农学博士、医学博士、管理学博士，哲学硕士、经济学硕士、法学硕士、教育学硕士、文学硕士、理学硕士、工学硕士、农学硕士、医学硕士、管理学硕士，工程硕士、工商管理硕士等。

3. “学科(专业)”名称：学术型学位填写“二级学科”全称，专业学位填写“培养领域”全称。

4. 本表“学位授予决议书”中：学术型学位填写“同意（或不同意）授予博士学位”、“同意（或不同意）授予硕士学位”。 

学位论文答辩记录
	学位论文题目
	

	答辩日期
	
	答辩地点
	

	用简明语言记录答辩过程，答辩委员会提出问题和研究生回答情况： 

答辩委员会记录人（签字）：

                                                                                                                                                                                                     


注：可另附页

答辩委员会决议（限1200字）
	答辩委员会对论文的学术评语（论文选题意义，论文创新性成果及学术水平；论文写作规范化和逻辑性；论文存在的主要不足之处，答辩情况。）:

魏乐同学博士论文利用AFLP和SSR分子标记技术，构建小麦眼斑病抗性基因Pch1供体偏凸山羊草的分子遗传图谱，精细定位偏凸山羊草中Pch1基因，并对小麦中含有Pch1基因的偏凸山羊草染色体整合片段的遗传多样性进行了研究。获得以下具有创新性的主要结果。

1、利用AFLP-SSR分子标记技术在偏凸山羊草重组自交系(V10×V7)中，首次绘制了偏凸山羊草分子遗传图谱。该图谱包含450个标记，分为27个连锁群，总图距为2021.9cM。27个连锁群中，每个连锁群的长度变化在0.4~269.5cM，平均图距为74.9cM；标记间距离在0.0~44.5cM之间，平均间距为4.49cM；每个连锁群体含有的标记数目在2~61个之间，平均为16.7个。根据标记数目的多少，将这些连锁群划分为19个主连锁群和8个次连锁群，Pch1基因被定位LG3主连锁群上。

2、用41AFLP、2个SSR和1个Ep-D1分子标记在偏凸山羊草重组自交系(V10×V7)中构建了围绕Pch1基因的精细分子遗传图谱，获得了13个与Pch1基因共分离的AFLP分子标记，21个与Pch1基因相距1.3cM以内的AFLP分子标记。这些标记的获得便于人们从小麦获得更多与Pch1基因紧密连锁的分子标记，为进一步图位克隆Pch1基因打下良好的基础。

3、利用17个SSR分子标记对34个小麦眼斑病抗性品种中Pch1外源整合片段进行了多态性分析。其中在整合片段上并具有多态性的14个SSR标记将34个抗性小麦品种划分为24个单体型。各单体型含有与供体亲本偏凸山羊草相同的分子标记个数在0-14之间，可能是偏凸山羊草刚整合到小麦中时含有较大的染色体片段，然后在人工选择的过程中其含有Pch1基因的偏凸山羊草整合片段在逐渐的缩短。通过连锁不平衡分析发现含有SSR标记位点Xcfd2a、Xwmc166a、Xcfa2040a、Xgwm37的偏凸山羊草染色体区段与普通小麦农艺性状负相关，而含有Xwmc14、Xbarc97、Xcfd175标记位点的小麦染色体区段与普通小麦农艺性状正相关。而以前被认为与Pch1基因共分离的SSR标记Xcfd175, Xwmc14, Xbarc97作为Pch1基因的选择标记并不完全有效。

这些实验结果的获得有益于更好地利用现有含有眼斑病抗性基因Pch1的种质资源，为分子标记辅助选择Pch1基因，进行小麦抗眼斑病育种提供理论基础；并有利于从分子水平上认识小麦眼斑病抗性基因Pch1，为图位克隆Pch1基因打下良好的基础。

该论文选题具有重要的理论意义和应用价值。文献综述全面、实验设计严密、研究方法先进合理，数据可靠，结果可信。论文写作规范，简明流畅、概念清晰、数据翔实，图标清晰，逻辑层次清楚，对关键结果讨论比较到位，达到了博士论文的要求。
   答辩过程中表述清楚，回答问题实事求是。

   答辩委员会一致同意通过魏乐博士论文答辩,并建议授予博士学位。

答辩委员会主席（签字）：

                                                     年    月     日




答辩委员会组成

	答辩委员会成员
	姓 名
	专业技术职   务
	是否博导
	研究领域
	工作单位
	签 字

	主  席
	张迎梅
	教授

（自然科学）
	是
	动物遗传学
	兰州大学
	

	委  员
主  席
	陈  强 
	教授

（自然科学）
	是
	动物生理生化
	兰州大学
	

	
	陈  志
	教授

（自然科学）
	是
	动物生理生化
	青海师范大学
	

	
	赵新全
	研究员

（自然科学）
	是
	动物生理生态
	中科院西北高原生物研究所
	

	
	张堰铭
	研究员

（自然科学）
	否
	动物生态学
	中科院西北高原生物研究所
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	表决结果
	记录
	投票   人， 其中同意    票，不同意    票, 弃权     票

综合评价意见：优秀    票，良好    票，中    票，差    票

	
	结论
	  通过         修改论文重新答辩       不通过

	
	答辩委员会秘书（签字）：            答辩委员会主席（签字）：

                                                年     月     日




学位授予决议书
	培养单位
	西北高原生物研究所

	培养单位学位评定委员会应到委员人数
	15
	实到委员人数
	11

	投票日期
	2011年06月 02 日

	投票表决结果
	同  意
	11 票

	
	不同意
	0 票

	
	弃  权
	0 票

	培养单位学位评定委员会审议意见

√同  意

                 授予  理学博士  学位

□不同意
培养单位学位评定委员会主席                     培养单位学位评定委员会
（签字）：  
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                                                       （公章）
                                       2011 年 06 月 02 日




学位授予决议书

	学科群学位评定分委员会
	

	学科群学位评定分委员会应到委员人数
	
	实到委员人数
	

	投票日期
	年      月     日

	投票表决结果
	同  意
	票

	
	不同意
	票

	
	弃  权
	票

	学科群学位评定分委员会审核意见

□同  意

                 授予              学位

□不同意
           学科群学位评定分委员会主席（签字）：

                                    年    月    日




学位授予决议书

	研究生院学位评定委员会
	

	研究生院学位评定委员会应到委员人数
	
	实到委员人数
	

	投票日期
	年      月     日

	投票表决结果
	同  意
	票

	
	不同意
	票

	
	弃  权
	票

	研究生院学位评定委员会审批意见

□同  意

                 授予              学位

□不同意
研究生院学位评定委员会主席 （签字）：      研究生院学位评定委员会（公章）

                                         年    月    日
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